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amit vartunk. Tehdt a két tropusi éghajlati ovén ki-
alakult, nélunk még nem régen tenyésztett, dorper
és fehér dorper teljesen elkiénil a tobbi fajtatol.
Mig a Karpat medencében régota jelenlevé fajtcik
(az 8shonos cigdija, a hortobdgyi racka, o rozsdds
cigdja és a curkdéna) egy csoportot kialakitva kilo-
nainek el a tébbi vizsgdlatba bevont de régickban
nem 6shonos fajtatél, melyek az ile de france, a
magycar merino, a suffolk és a bdbolna tetra voltak.
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Eredmeényeink alapjan eimondhatjuk, hogy o vizs-
gdalt fajtak tenyésztési programjébon tovdbbra is
celul kell kitdzni o genetikai diverzitds fenntartdsdt.
Igazoltuk o fajtdk eredetét is, valamint azok egy-
mdshoz vald viszonydt. A SMARTER projekt kereté-
ben végzett vizsgdlatsorozatban sikertlt megdlla-
pitanunk szémos fajta esetében a jelenlegi geneti-

kai sokféleségi szinteket. Ezeket azonban folyamato-
san monitorozni, Ujra és Ujra ellendrizni szikséges. igy
néhdny évente majd Gjra el kell végezni hasonlo vizs-
gdlatokat, hogy a tenyésztési munka hatekonysdagdt
nyomon kodvessuk, oz esetleges vdltozdsokat észlel-
juk es szlikség eseten a tenyésztés eszkdzeivel korri-
gdaljuk, annak érdekében, hogy oz elédeinktdl érékolt
genetikai vagyont megdrizzik.

Bizunk benne, hogy a jévében lesz még lehetdséglnk
hasonld projektek keretében tovabb épiteni oz itt el
kezdetteket. Ez minden szerepld érdekét szolgdind.

Ez a projekt az Eurépai Unié Horizont
2020 kutatdsi és innovdcics
programjabdl kapott finanszirozdst
a 772787. sz. tdmogatdasi
megédllapodds (SMARTER) keretében.




a nugy klrukabého

A SMARTER projekt keretében lehetdseéglnk volt
magyar, illetve azokhoz kétédd —ma Romdnidban
élé- juhfajtak genetikai sokféleségének vizsgalata-
ra, korszer(, nagy elemezhetd informaciotémeget
biztositd, lgynevezett SNP chipek felhaszndlasaval.
A vizsgdlatunkban szerepld fajtdk nagy részét ko-
rabban nem kutattak ilyen eszkozékkel, igy a pro-
jekttdl sok Uj és hasznos eredményt vartunk, ami
a tudomanyos kdzdsséget és a juhtenyésztdket is
gozdagithatjo.

Az itt IGthatd juhfajtak osszesen 260 egyedét von-
tuk be a vizsgdlatokba. Az elemzések sordn oz
Ugynevezett beltenyésztési egyltthaté értéke-
it is meghatdroztuk o fajtak vizsgalt populacidinak,
mely értékek azt jelezték, hogy egyes fajtdk, példd-
ul a dorper, o fehér dorper esetén tartani kell a bel-
tenyésztéses leromldstél, mig az éshonos cigdija,
suffolk, hortobdgyi racka beltenyésztési szintjét ko-
zepes szintlnek tekinthetjik.

_ b része a f tqk gend mdnydn be-
lulrél szarmazik, és sokkal kevesebb kilonbozéség
volt olyan, amit kizérélag csak az hatdrozott meg,
hogy melyik fajtdba tartozik a vizsgalt dllat. Ez az
eredmény rdmutat, hogy nagy lehetéségei van-
nck a fajtakon és populdciokon beluli szelekcidra
a tenyésztdknek.

A filogenetikai, tehdt o fajtdk vagy populdci-
6k leszdrmazdsi kapcsolatainak vizsgdlata so-
ran struktdraltsagot talditunk, ami statisztikailag
is alatamaszthaté. Magyarul, a fajtak tébbsége jol
elklilonithetd volt, nem jellemezte Sket genetikai
keveredés.

A fékomponens-analizissel végzett klaszterezés,
ami szintén a genetikai jellemzék alapjan vald cso-
portositdsra szolgalo statisztikai eljards, ozt mutatta,
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